NARODOWA AGENCJA
WYMIANY AKADEMICKIE)

1/2022/APM Wroclaw 20.07.2022

Informacja dla wykonawcow

Dotyczy: postepowania w trybie zapytania ofertowego, ktérego przedmiotem
jest:
Czes¢ 1. Usluga sekwencjonowania RNA wyizolowanego z psich linii
komorkowych chloniakow i bialaczek. Zlecenie obejmuje wykonanie
sekwencjonowania 24 prob.

Pytanie: Czy 24 probki beda dostarczone jednorazowo czy podzielone na transze? Jesli po-
dzielone, to po ile probek na transze i w jakim odstepie czasowym beda wysytane transze?
Odpowiedz: Probki bedg dostarczone w jednym czasie.

Pytanie: Czy moglbys$ uprzejmie potwierdzi¢, Ze chciatbys przesta¢ catkowite RNA jako ma-
teriat wyjSciowy?
Odpowiedz: Tak, Zamawiajacy przedtozy catkowite RNA

Pytanie: Czy potrzebujesz przygotowania biblioteki z selekcja poliA (w tym poliadenylo-
wane informacyjne RNA) lub z deplecja rRNA (moze réwniez obejmowac¢ dtugie niekodujace
RNA)?

OdpowiedZ: Zamawiajacy wymaga wyboru poliA

Pytanie: Czy mozZesz uprzejmie potwierdzi¢, Ze prosisz o catkowity czas realizacji wyno-
szacy 21 dni roboczych/roboczych?
Odpowiedz: Tak, Zamawiajacy potwierdza.

Pytanie: Czy Zamawiaj wyrazi zgode na zmiane terminu realizacji zaméwienia w czesci 1
na: do 2 miesiecy od przejscia kontroli ilosciowej i iloSciowej probek?
OdpowiedZ: Zamawiajacy sie nie zgadza.

Pytanie: Cze$¢ 2 dotyczy przygotowania biblioteki do sekwencjonowania technika RNA-Seq
(wzbogacanie w poli(A)) z RNA wyizolowanego z linii komoérek chtoniaka i biataczki psow.
Sekwencjonowanie RNASeq nie da wynikéw sekwencjonowania catego genomu. W zwigzku
z powyzszym, czy Wykonawca wyrazi zgode na wykreSlenie stowa , cate genomy” we
wzorze UMOWY Cze$¢ 1, ust. 3 sek. 4: ,Wyniki sekwencjonowania catego genomu zostang
udostepnione Wykonawcy w chmurze”.

OdpowiedZ: Zamawigjacy zgadza sie na wprowadzenie zmiany w umowie do Czesci 1.

Pytanie: Czy dopuszczasz mozliwo$¢ zastosowania innej technologii sekwencjonowania niz
ta oferowana przez platforme Illumina? Czy pozwalasz na zastosowanie sekwencjonowania
nanoporow?

Odpowiedz: Nie dopuszczamy Zadnej technologii innej niz okre$lona w specyfikacji
Zapytania.

Pytanie: Czy potrzebujesz analizy bioinformatycznej?
Odpowiedz: Nie, nie potrzebujemy analiz bioinformatycznych innych niz juz okreslone.
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Pytanie: Jaki jest typ probki? Catkowity RNA?
Odpowiedz: TAK, to catkowite RNA.

Pytanie: Jakiej ustugi sekwencjonowania szukasz? Teraz mozemy zapewnic¢: sekwenc-
jonowanie transkryptomu specyficzne dla nici eukariotycznej / sekwencjonowanie mRNA /
sekwencjonowanie IncRNA / sekwencjonowanie matego RNA ......

OdpowiedzZ: Sekwencjonowanie mRNA specyficzne dla nici eukariotyczne;j

Pytanie: Mozesz nam powiedzie(, jaki jest cel Twoich badan, a my zarekomendujemy Ci
rozwiazanie.
Odpowiedz: Analiza réznicowej ekspresji genéow

Pytanie: Termin nadsytania zgtoszen jest stosunkowo bliski chcieliby$Smy zapyta¢, czy
przedtuzenie terminu bytoby mozliwe?
Odpowiedz: Tak, przedtuzamy termin sktadania ofert do 25.07.2022 do godz.15.00

Pytanie: Czy bytoby mozliwe negocjowanie umowy w przypadku wygranej oferty, czy tez
nieprzyjecie umowy prowadzi do wykluczenia?

Odpowiedz: Zatgczony do zapytania ofertowego, projekt umowy moze podlegac tylko nie-
wielkim zmianom, wybrana oferta bedzie zatgcznikiem do zawieranej umowy, wiec zmiany
nie moga dotyczy¢ istotnych elementéw ceny, terminu realizacji, terminu gwarancji, za-
kresu zamowienia.

Pytanie: Czy zamawiajgcy w zapytaniu wskazuje liczbe sparowanych odczytéw (20M paired
reads) / niesparowanych na probke?

Odpowiedz: Tak, zamawiajacy wskazuje liczbe sparowanych odczytéw odczytow (20M pai-
red reads) / niesparowanych na prébke

Czes¢ 2. Usluga sekwencjonowania genomOw bakterii_z rodzaju
Staphylococcus. Zlecenie obejmuje wykonanie sekwencjonowania 100 prob.

Pytanie: Jesli chodzi o sekwencjonowanie de novo, czy potrzebna jest réwniez ekstrakcja
DNA z czystych kultur?

Odpowiedz: Nie, oczyszczone bakteryjne gDNA zostanie przez nas dostarczone do serwisu
sekwencjonowania.

Pytanie: Co wiecej, czy potrzebujesz analizy bioinformatycznej dla RNAseq i/lub catego
genomu?
Odpowiedz: Nie, dodatkowe analizy bioinformatyczne nie s3 wymagane.

Pytanie: Czy Zamawiajacy planuje dostarczy¢ wszystkie probki na raz, czy zostang one
podzielone na transze? W przypadku podziatu, ile probek przypada na transze i w jakim
odstepie czasu transze bedg wysytane?

Odpowiedz: Probki zostang dostarczone raz

Pytanie: Czy mogtbys uprzejmie potwierdzi¢, ze chciatby$ przesta¢ oczyszczone genomowe
DNA?
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Odpowiedz: Tak, przeslemy oczyszczone gDNA.

Pytanie: Czy wszystkie 100 probek zostanie przestane w jednej partii? Jesli nie, jaki jest
oczekiwany numer i wielko$¢ partii?
Odpowiedz: Tak, wszystkie 100 prébek zostanie przekazanych w jednej kapieli.

Pytanie: Czy mdgtby$ uprzejmie potwierdzié, ze prosisz o catkowity czas realizacji 45 dni
roboczych/roboczych?
Odpowiedz%: Tak, wymagamy catkowitego czasu realizacji 45 dni roboczych/roboczych.

Pytanie: Czy potrzebujesz oddzielnego zestawu genomu de novo dla wszystkich 100 probek?
Czy sekwencjonowanie Illumina 2x150bp jest wystarczajace dla Twojego projektu?
Odpowiedz: Tak, prosimy o ztozenie genomu de novo dla wszystkich 100 prébek

Pytanie: Jesli nie, daj nam zna, jesli potrzebujesz sekwencjonowania 2x250bp lub 2x300bp.
Jaka dtugos$¢ wktadki jest wymagana?
OdpowiedzZ: Prosimy o sekwencjonowanie 2x300bp.

Pytanie: Czy Zamawiajacy wyrazi zgode na wyjasnienie w czeSci 2 terminu realizacji
zamOwienia na: do 45 dni roboczych od momentu przej$cia kontroli ilo§ciowej probek?
OdpowiedZ: Zamawiajacy nie wyraza zgody na zmiany.

Pytanie: Czy dopuszczasz mozliwos¢ zastosowania innej technologii sekwencjonowania niz
ta oferowana przez platforme I[llumina? Czy pozwalasz na zastosowanie sekwencjonowania
nanoporow?

OdpowiedZ: Nie dopuszczamy zadnej technologii innej niz okreslona w specyfikacji
zapytania.

Pytanie: Czy potrzebujesz analizy bioinformatycznej?
Odpowiedz: Nie, nie potrzebujemy analiz bioinformatycznych innych niz juz okreslone.

Pytanie: Jaki jest typ probki? gDNA?
Odpowiedz: Probka bedzie genomowym DNA bakterii

Pytanie: Termin nadsytania zgloszen jest stosunkowo bliski chcielibySmy zapytaé, czy
przedtuzenie terminu bytoby mozliwe?
Odpowiedz: Tak, przedtuzamy termin sktadania ofert do 25.07.2022 do godz.15.00

Pytanie: Czy bytoby mozliwe negocjowanie zamowienia w przypadku wygranej oferty, czy
tez nieprzyjecie zaméwienia prowadzi do wykluczenia?

OdpowiedZ: Zataczony do zapytania ofertowego, projekt umowy moze podlega¢ tylko
niewielkim zmianom, wybrana oferta bedzie zatgcznikiem do zawieranej umowy, wiec
zmiany nie moga dotyczy¢ istotnych elementéw ceny, terminu realizacji , terminu gwaranciji,
zakresu zamowienia.

Prorektor ds. organizacji i rozwoju uczelni
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